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В данной работе проведено сравнение двух линий гороха посевного – Немчи-

новский и Штамбовый – обладающих аллелями гена FAS дикого типа и мутант-
ной. Проанализированы данные геномного и транскриптомного секвенирования 
для обоих линий. Сделано предположение о локализации гена FAS и выявлены 
нуклеотидные полиморфизмы, отличающие исходную линию от мутантной.  
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This work compares two pea lines – Nemchinovsky and Shtambovy – possessing 

wild type and mutant alleles of the FAS gene. Genomic and transcriptomic sequencing 
data for both lines have been analyzed. We have pinpointed genomic location of the 
FAS gene and identified nucleotide polymorphisms that distinguish the two lines. 
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Явление фасциации широко представлено в различных группах растений. В 
его основе лежит незавершенное разделение меристем при формировании раз-
личных органов, что внешне проявляется как утолщение стеблей, сдвоенность 
цветков, увеличение размеров плодов и другие аналогичные явления. Хотя раз-
растание отдельных органов растений вследствие фасциации может иметь хозяй-
ственную ценность [1], куда больший интерес данное фенотипическое проявление 
представляет в контексте изучения генетического контроля развития меристем.  

Для гороха посевного (Pisum sativum L.) известны мутантные линии, демон-
стрирующие явление фасциации. Генетический контроль этого признака для 
P.sativum впервые исследован ещё Грегором Менделем. Фасциация в его работе 
наследовалась как моногенный рецессивный признак. Позднее ген, ответствен-
ный за проявление фасциации, был назван FASCIATA (FA). Последующие иссле-
дования показали, что признак фасциации может контролироваться 2 или 3 ге-
нами [2]. Ген FA2 был локализован в V группе сцепления. Точная локализация 
остальных генов, отвечающих за данный признак, остаётся неясной. В литера-
турных данных встречаются предположения, что один из генов FAS кодирует 
компонент системы CLAVATA.  

В представленной работе нами были использованы данные полногеномного 
секвенирования гороха посевного сорта Немчиновский, несущий аллель гена 
FAS дикого типа, и линии Штамбовый, обладающую мутантной копией гена fas. 

В результате анализа данных секвенирования и детектирования нуклеотид-
ных полиморфизмов, дополненных сопоставлением с транскриптомными дан-
ными, полученными ранее в нашей лаборатории, было установлено наиболее ве-
роятное положение гена FAS. По нашим данным, наиболее вероятным кандида-
том на роль гена FAS является Psat5g277640 в координатах референсного генома 
линии Cameor [3]. 
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