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Мотивация и цель: Исходя из прогностического анализа функционального 

разнообразия, микробиом ротовой полости представляет единый биотоп. 

Микробиом слюны может отражать тот же профиль функциональной активности, 

что и суммарный микробиом полости рта (зубодесневые карманы, десна, нёбо, 

щеки и язык). Целью данной работы стало сравнение таксономических и 

функциональных профилей микробиоты различных микрониш биотопа ротовой 

полости.  

Методы и алгоритмы: У двух пациенток с синдромом поликистозных яичников 

(СПКЯ) был взят материал из семи локаций ротовой полости (шесть зубодесневых 

карманов и слюна в двух повторностях). Секвенирование ампликоновых 

библиотек проводили на платформе Illumina MiSeq. Для обработки результатов 

секвенирования ампликоновых библиотек и прогнозирования функционального 

потенциала бактериального сообщества использовали пакеты программ qiime2-

2020.2 и PICRUSt2 v2.4.1 соответственно.  

Результаты: В исследуемых биотопах было обнаружено десять бактериальных 

фил. Доминирующими филами являлись Firmicutes (среднее относительное 

обилие 34.6 ± 14.42 %), Bacteroidetes (32.85 ± 13.14 %) и Proteobacteria 

(16.27 ± 13.5 %). Наиболее широко представленными родами были Prevotella 

(21.85 ± 17.35 %), Streptococcus (16.02 ± 14.56 %), Haemophilus (10.02 ± 11.99 %) и 

Veillonella (10.59 ± 9.96 %). Соотношение видов в сообществе слюны четко 

отличалось от соотношения видов в сообществе зубодесневых карманов. В 

микробном сообществе слюны доминировали Prevotella и Veillonella, тогда как в 

биоценозах, ассоциированных с зубодесневыми карманами, – Streptococcus и 

Haemophilus. С помощью программы PICRUSt2 была получена информация о 

функциональном профиле микробиоты зубодесневых карманов и слюны обеих 

пациенток. Все микрониши, при различающемся таксономическом профиле, 

показывали сходные функциональные особенности. Высокие показатели 

биосинтетических функций в микробиоте указывают на активный метаболизм 

бактерий в ротовой полости обеих пациенток.  

Заключение и доступность: В разных микронишах ротовой полости преобладают 

разные бактериальные виды, но они выполняют сходные метаболические 

функции, что позволяет считать анализ микробиома слюны достаточно 

репрезентативным для характеристики микробиома ротовой полости. 

  


