
DOI 10.18699/SBB-PLANTGEN-2021-23 
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Мотивация и цель: В современных условиях быстро меняющейся среды 

мониторинг генетического разнообразия в природных популяциях лесных 

древесных растений требует применения новых ДНК-маркеров, в том числе 

связанных с различными компонентами приспособленности. Задачей нашего 

пилотного исследования была оценка параметров изменчивости по 

однонуклеотидным полиморфизмам (ОНП) в популяциях видового комплекса 

елей европейской (Picea abies (L.) Karsten) и сибирской (P. obovata Ledeb.), 

включая зону их интрогрессивной гибридизации (P. × fennica (Regel) Kom.).  

Методы и алгоритмы: Исследовали 10 выборок из природных популяций. 

Выделение ДНК из высушенной силикагелем хвои проводили с помощью метода 

СТАВ. Исследована изменчивость CAPS-маркеров, разработанных для девяти 

ОНП на основании полногеномных данных [1]. Фрагментный анализ 

рестрикционных продуктов для разделения аллелей с наличием и отсутствием 

сайта рестрикции проводили с помощью электрофореза в вертикальном ПААГ с 

последующей окраской EtBr и визуализацией в УФ-свете. Исследовали 

распределение частот в зависимости от географических координат выборок, 

линейные корреляции оценивали с помощью рангового критерия Спирмена. 

Результаты: Корреляции распределения частот аллелей CAPS с широтой не 

выявлено. Выявлены достоверные (p < 0.05) клинальные изменения частоты 

аллелей с долготой с запада на восток по шести локусам из девяти исследованных. 

Заключение: Таким образом, мы выявили клинальную изменчивость в комплексе 

P. abies-obovata по большинству исследованных ОНП. 
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