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Мотивация и цель: Урожайность зерновых культур, их адаптация к 

неблагоприятным условиям среды во многом определяются продолжительностью 

основных стадий развития. Важнейшим этапом является время созревания 

(период от всходов до созревания семян в колосе, включающий время колошения 

и время созревания зерна). Генетические факторы, контролирующие 

продолжительность этой фазы развития у мягкой пшеницы, в настоящий момент 

практически не изучены. Цель исследования – выявление локусов/генов, 

определяющих время созревания мягкой пшеницы. 

Методы и алгоритмы: Для выявления новых локусов и ассоциированных с ними 

генов применяли высокопроизводительное SNP генотипирование с 

использованием чипа Illumina Wheat 25K. Генотипирование осуществлено в 

компании TraitGenetics GmbH (Германия). Построение генетической карты и QTL 

анализ проводится с использованием пакетов программ MultiPoint UltraDense и 

MultiQTL. 

Результаты: Картирующая популяция F2 получена скрещиванием 

Новосибирской 31 и линии 124-1. Самоопылением были получены растения F3. 

Для растений поколения F3 от скрещивания Новосибирская 31 × Линия 124-1 

определены продолжительности сроков всходы–колошение, колошение–

созревание и всходы–созревание в течение двух лет (2020 и 2021). Период от 

всходов до колошения у гибридов F3 (2020) в среднем составил 47.8 суток, 

минимальная продолжительность этого периода составила 39 дней, максималь-

ная – 63. Средняя длина периода колошение–созревание составила 38.6 суток, 

данная величина варьировала в пределах от 29 до 50 дней. Минимальная продол-

жительность вегетационного периода составила 78 дней, максимальная – 98. 

Получены данные о состоянии 24146 SNP в исследуемой популяции, из них 

полиморфными оказались 6752 маркера. Косегрегирующие маркеры объединены 

в группы. Для разбивки на группы был выбран параметр rf = 0.275 (pairwise 

recombination fractions), который позволял сформировать 24 кластера (группы 

сцепления). Далее будет закончена разработка стабильных генетических карт для 

каждой хромосомы и выявлены локусы количественных признаков (QTL) для 

времени созревания мягкой пшеницы. Полученные результаты можно будет 

использовать в изучении взаимодействия генов, контролирующих 

продолжительность стадий развития пшеницы, а также для создания сортов 

пшеницы, приспособленных к различным условиям культивирования. 
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