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Изучали мейоз на стадии метафаза I и спорад у гибридных анеуплои-

дов хлопчатника с замещением отдельных хромосом или их плеч. Выявили 
невысокий уровень нарушений в мейозе. Беккроссирование анеуплоидных ги-
бридов с исходными линиями привело к снижению мейотического индекса и 
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фертильности пыльцы с увеличением числа беккроссов у гибридных анеупло-
идных растений в некоторых комбинациях скрещиваний. 
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We studied meiosis at the metaphase I stage and sporada in hybrid cotton 
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initial lines led to a decrease in the meiotic index and pollen fertility with an increase 
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Хлопчатник вида G. barbadense L. обладает такими свойствами во-

локна, которые значительно превышают наиболее широко культивируемые 
сорта вида G. hirsutum L. Попытки перенести гены, ответственные за каче-
ство волокна от G. barbadense L. в геном G. hirsutum L. методами обычной 
межвидовой гибридизации затруднены из-за стерильности и нарушений при 
расщеплении. Хотя у хлопчатника G. hirsutum L. не получены полные се-
рии анеуплоидных линий, в США проводятся исследования по созданию 
хромосом-замещенных линий с чужеродными хромосомами. В резуль-
тате было выяснено, что линии с чужеродными замещениями по хромо-
сомам 2, 6, 16, 18 и отдельным плечам хромосом 5sh, 22Lо и 22sh имели 
значительное улучшение % волокна; тогда как линии с замещением по 
хромосоме 25 – имели сниженный микронейр и увеличенную крепость 
волокна [1, 2].  

Материалом для исследований служили моносомные и монотелоди-
сомные линии хлопчатника из Цитогенетической коллекции хлопчатника 
вида G. hirsutum L. Национального университета Узбекистана [3]. Ранее 
была проведена унифицированная идентификация унивалентных хромо-
сом у части моносомных линий коллекции с помощью молекулярных 
SSR-маркеров [4] и тестерных транслокационных линий с идентифициро-
ванными хромосомами [5]. Для создания замещенных линий, моносомные 
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линии скрещивались с линией Pima 3-79 вида G. barbadense L., затем в ги-
бридных потомствах выделялись межвидовые моносомные гибриды F1 с 
замещениями хромосом, которые беккроссировались с исходными моно-
сомными линиями, служившими рекуррентными родителями.  

Сравнительный анализ коньюгации хромосом у 29 гибридных моно-
сомиков F1 с замещением хромосомы 2, 4, 6, 7 и 18, полученных от скрещи-
ваний 14 моносомных линий с линией донором – Pima 3-79 обнаружил нор-
мальную для моносомиков хлопчатника коньюгацию хромосом с формиро-
ванием 25 бивалентов и одного унивалента разного размера во всех изучен-
ных МКП в 12 гибридных семьях, тогда как в одной комбинации скрещива-
ния (F1 Мо34 х Pima 3-79) один моносомик с замещением хромосомы 6 вы-
делялся присутствием дополнительных унивалентов, а в другой комбинации 
(F1 Мо95 х Pima 3-79) моносомик с замещением по той же хромосоме отли-
чался присутствием одного квадривалента. Четыре гибридных монотелоди-
сомика с замещением отдельных плеч хромосомы 6 и 11, полученные от 
скрещиваний двух монотелодисомных линий, характеризовались присут-
ствием гетероморфных бивалентов наряду с нормальными закрытыми бива-
лентами. Анализ стадии спорад микроспор, проведенный у анеуплоидных 
гибридных растений F1, с замещениями отдельных хромосом или их плеч 
обнаружил высокий мейотический индекс (от 94,32±0,74 до 99,93±0,07) и 
небольшое число тетрад с микроядрами (от 0,02±0,02 до 1,18±0,31 %), что 
указало на высокую мейотическую стабильность этих гибридных форм. 
Сравнительный анализ фертильности пыльцы выявил некоторые различия. 
Так, моносомные гибриды внутри семьи с замещением хромосомы 2 и двух 
семей с замещением хромосомы 4 имели сходные высокие показатели фер-
тильности пыльцы, тогда как моносомные гибриды внутри других семей с 
замещением хромосомы 4 (F1 Мо7 х Pima 3-79, F1 Мо59 х Pima 3-79, F1 Мо60 
х Pima 3-79), с замещением хромосомы 6 (F1 Мо34 х Pima 3-79), а также мо-
нотелодисомные гибриды с замещением отдельных плеч хромосомы 6 или 
11 (F1 Telo12 x Pima 3-79 и F1 Тело21 х Pima 3-79) имели различия в фертиль-
ности пыльцы, которые были существенными (от 71,34±1,28 у моносомного 
гибрида F1 Мо92 х Pima 3-79 до 93,12±1,35 % у моносомного гибрида 
F1Мо67хPima 3-79), что также указало на существование специфических 
различий в фертильности пыльцы у моносомных гибридных растений с за-
мещениями отдельных хромосом. 

Сравнительный анализ коньюгации хромосом у 14 гибридных моно-
сомиков F1ВС1 с замещением хромосомы 4, 6, 7 и 18, полученных от бек-
кроссирования четырех моносомных линий, выявил нормальную для моно-
сомиков хлопчатника коньюгацию хромосом с присутствием 25 бивалентов 
и одного унивалента разного размера. Однако наличие открытых бивалентов 
у одного моносомного гибрида в варианте F1BC1(Mo75 x F11042), наряду с 
закрытыми бивалентами, указало на нарушения в коньюгации хромосом. 
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Изучение коньюгации хромосом у четырех монотелодисомных гибридов с 
замещением отдельных плеч хромосомы 6 или 11 обнаружило гетероморф-
ные биваленты, которые подтвердили нехватку одного из плеч этих хромо-
сом. Анализ стадии спорад, проведенный у 13 моносомных растений F1ВС1 
с замещением хромосомы 4, 6, 7 и 18 обнаружил высокий мейотический ин-
декс (от 89,89±1,17 до 98,99±0,20) и небольшое число тетрад с микроядрами 
(от 0,05±0,03 до 1,34±0,47 %). Однако два монотелодисомных гибрида в се-
мье F1ВС1 (Тело21 х F11001) хотя и характеризовались высоким 
мейотическим индексом (до 92,34±1,14), но выделялись увеличением числа 
тетрад с микроядрами (до 2,55±0,67 %) по сравнению с гибридами F1.  

Различия в фертильности пыльцы в различных семьях F1BC1 были су-
щественными (от 67,27±1,45 % у моносомика F1BC1 (Mo60 x F16945) до 
95,72±0,91 % у моносомика F1BC1 (Mo48 x F152916)), что подтвердило суще-
ствование специфических различий в фертильности пыльцы у гибридных 
растений с замещением хромосом. Один монотелодисомный гибрид F1BC1 с 
замещением плеча хромосомы 6 характеризовался небольшим снижением 
фертильности пыльцы (до 85,65±1,37 %). 

Анализ беккроссных потомств F1ВС2, полученных от скрещиваний 
моносомных и монотелодисомных гибридов F1ВС1 с реккурентными роди-
телями, обнаружил гибридные моносомики F1ВС2 только в 10 гибридных ва-
риантах, поскольку в четырех вариантах моносомные гибриды определить 
не удалось, из-за сниженной скрещиваемости и небольшого числа гибрид-
ных растений в семьях, а также редкого воспроизводства моносомных цито-
типов в потомстве. Изучение конъюгации хромосом на стадии метафазаI 
мейоза у гибридных моносомных форм F1ВС2 с замещением хромосомы 4, 
6, 7 и 18 выявило коньюгацию хромосом с формированием 25 бивалентов и 
одного унивалента. Анализ стадии спорад микроспор, проведенный у моно-
сомных гибридов F1ВС2, обнаружил высокий мейотический индекс (от 
92,27±0,60 до 98,04±0,46) и небольшое число тетрад с микроядрами (от 
0,22±0,15 до 1,31±0,41 %) у большинства изученных растений, за исключе-
нием одного гибридного моносомика в варианте F1BC2 (Mo34 x F1BC12933), 
который выделялся снижением мейотического индекса (до 83,66±0,62) и су-
щественным увеличением числа тетрад с микроядрами (до 9,23±0,77 %), 
причем все другие типы микроспор этого растения также характеризовались 
присутствием от одного до четырех микроядер, что свидетельствовало о 
нерегулярности расхождения унивалентов в анафазе мейоза и формирова-
нии численно несбалансированных гамет. Анализ фертильности пыльцы, 
проведенный только в пяти вариантах скрещиваний F1ВС2, обнаружил сни-
жение фертильности пыльцы у растений трех вариантов скрещиваний (до 
70,09±1,57 %). 

Сравнительный анализ фертильности пыльцы, проведенный между 
моносомными гибридами F1 и моносомными беккроссными гибридами 
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F1BC1 и F1BC2, указал на частичное снижение фертильности пыльцы у ги-
бридных моносомных растений с замещениями отдельных хромосом с уве-
личением числа беккроссов. 
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В лаборатории генетики и селекции растений Института ботаники, 

физиологии и генетики растений Академии наук Республики Таджикистан 
проведены опыты по выявлению действия стимуляторов на содержание 
хлорофиллов «а», «б» и каротиноидов на ростки четырех сортов пшеницы. 
В опыте изучены ростки сортов пшеницы, проросшие в следующих вариан-
тах: 1. Контроль (вода); 2. Водный раствор стимулятора Узхитан; 3.Вод-
ный раствор ЭРА; 4. Водный раствор Узхитан+ЭРА. Через 10 дней подсчи-
тали количество проросших семян, длины ростков и корней растений по ва-
риантам опыта, а также определили количество хлорофиллов “a” и “b” и 


