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В коллекции ВИР выделены образцы диких клубнеобразующих видов So-
lanum L. и межвидовых гибридов – источники устойчивости картофеля к фи-
тофторозу (Phytophthora infestans (Mont.) de Bary), Y вирусу картофеля (YBK), 
золотистой картофельной нематоде патотипа Ro1 (Globodera rostochiensis 
(Wollenweber) Behrens). Методом ПЦР с помощью ДНК маркеров генов R1, R3a, 
R3b, RB/Rpi-blb1, Rpi-vnt1, Rysto, Ryadg, Rychc, H1, Gro1-4 проведен скрининг 
этой коллекции генотипов картофеля. Структурные гомологи генов устойчи-



246 
 

вости обнаружены у широкого круга дикорастущих родичей картофеля. Выяв-
лены клоны межвидовых гибридов, перспективные для использования в селек-
ции, в том числе с использованием технологии маркер-опосредованного отбора. 

Ключевые слова: R гены, фитофтороз, Y вирус картофеля, золотистая 
нематоде, ДНК маркеры. 

Diversity of genepool of wild solanum species (section Petota  
Dumort.) currently employed in potato breeding 
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Numerous  accessions of wild tuber-bearing Solanum L. species and inter-

specific potato hybrids maintained in VIR collection manifest wide diversity of 
potato germplasm prospective as the sources of resistance to late blight (the 
causal agent Phytophthora infestans (Mont.) De Bary), Y potato virus (YBK) and 
golden potato nematode. PCR screening with PCR using DNA markers for the R1, 
R3a, R3b, RB / Rpi-blb1, Rpi-vnt1, Rysto, Ryadg, Rychc, H1, Gro1-4 genes has 
revealed the structural homologues of resistance genes in a wide range of wild 
potato relatives. The highlighted clones of interspecific hybrids are hopeful for 
deploying in current breeding based on the marker-assisted selection. 

Key words: R-genes, late blight, Y-potato virus, golden nematode, DNA 
markers. 

 
Картофелеводство принадлежит к ведущим отраслям сельского хо-

зяйства Российской Федерации. Одним из основных факторов экологически 
чистого производства картофеля является возделывание сортов, устойчивых 
к вредоносным организмам, что позволяет минимизировать применение хи-
мических средств защиты. Для современной селекции картофеля в России 
весьма актуально создание новых сортов, обладающих комплексом желае-
мых хозяйственно ценных признаков, на основе сложных межвидовых ги-
бридов, в родословной которых присутствуют сразу несколько дикорасту-
щих видов картофеля – источники ценных генов [1, 2]. Использование но-
вого типа селекционных источников и доноров на основе сложных межви-
довых гибридов с широким спектром устойчивости к болезням, в том числе 
к различным расам одного патогена, позволяет оперативно реагировать на 
быстрые изменения в составе популяций патогенов. Такой подход называют 
упреждающей селекцией [3, 4]. 
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Разнообразие генофонда дикорастущих сородичей картофеля – видов 
секции Petota Dumort. рода Solanum L. представляет широкий спектр отсут-
ствующих у культурного картофеля признаков устойчивости к болезням и 
вредителям. В сравнении с другими сельскохозяйственными культурами, 
картофель располагает наибольшим разнообразием дикорастущих сороди-
чей, по разным оценкам от 110 [5] до 196 видов [6], в коллекции ВИР пред-
ставлено более 100 дикорастущих видов картофеля.  Перспективы использо-
вания дикорастущих клубненосных Solanum spp. в селекции во многом опре-
деляются их совместимостью с культурным картофелем при скрещивании и 
характером наследования целевых признаков. Молекулярно-генетическая 
характеристика целевых генов у дикорастущих видов и межвидовых гибри-
дов картофеля и создание на основе этих генов маркеров целевых признаков 
позволит значительно ускорить процесс их переноса от дикорастущих соро-
дичей в культурный картофель.  

Источники устойчивости к возбудителям экономически значимых бо-
лезней картофеля выделены среди образцов дикорастущих клубненосных 
Solanum spp. и межвидовых гибридов в коллекции ВИР, сохраняются в виде 
клонов в полевом генбанке ВИР (Санкт-Петербург, Пушкин). Впервые в ми-
ровой практике нами проведены координированные фитопатологические 
исследования и ДНК анализ клоновых растений, представляющих разнооб-
разие генофонда видов секции Petota Dumort. рода Solanum L. В этой работе 
использованы ДНК-маркеры генов устойчивости к фитофторозу 
(Phytophthora infestans (Mont.) de Bary) (Rpi - Resistance to P. infestans - генов) 
R1, R3a, R3b, RB/Rpi-blb1, Rpi-blb2, Rpi-vnt1, генов устойчивости к Y вирусу 
картофеля (YBK) Rysto, Ryadg, Rychc и генов устойчивости к золотистой карто-
фельной нематоде патотипа Ro1 (Globodera rostochiensis (Wollenweber) Beh-
rens). H1, Gro1-4. Идентифицированы образцы диких видов и межвидовые 
гибриды картофеля, устойчивые к возбудителям этих болезней и несущие 
ДНК маркеры генов устойчивости, в том числе генов, различающихся по 
специфичности к расам патогена. 

Обнаружены различия в распространении и частоте встречаемости 
ДНК маркеров Rpi генов у представителей клубненосных Solanum spp. SCAR 
маркеры Rpi генов выявлены у широкого круга дикорастущих видов, пред-
ставляющих мексиканский и андийский центры происхождения культурных 
растений. У растений североамериканских видов серий Bulbocastana (S. 
bulbocastanum Dun.), Cardiophylla (S. cardiophyllum Lindl.), Demissa (S. brach-
ycarpum Corr., S.hougasii Corr.), Longipedicellata (S. stoloniferum Schlechtd.) 
обнаружены маркеры генов R1, R3a, R3b, RB/Rpi-blb1. У южноамериканских 
видов серий Simpliciora (S. simplicifolium Bitt.) и Tarijensia (S. berthaultii 
Hawkes) также обнаружены маркеры генов R1, R3a. Структурные гомологи 
генов Rpi-blb2 и Rpi-vnt1 обнаружены у представителей южноамериканских 
видов S. alandiae Card. и S. okadae Hawkes et Hjerting [7]. 
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Менее распространены в клоновой коллекции диких видов картофеля 
источники устойчивости к YBK. Образцы с экстремальной устойчивостью и 
сочетанием маркеров YES3-3A + YES3-3B гена Rysto выявлены среди образ-
цов S. stoloniferum и близкородственных (той же серии Longipedicellata) ви-
дов S. polytrichon Rydb. и S. papita Rydb., а также у вида S.cardiophyllum. У 
одного клона S. stoloniferum обнаружена комбинация маркеров 
RYSC3+RYSC4 гена Ryadg,. Скрининг 170 генотипов S. chacoense Bitt., кон-
трастных по реакции на инфицирование YBK, выявил маркер Ry186 гена 
Rychc лишь у единичных генотипов, при этом присутствие маркера не было 
связано с признаком устойчивости.  

У нематодоустойчивых образцов южноамериканских диких видов 
картофеля серий Tuberosa (S. alandiae, S. × doddsii Corr., S. famatinae Bitt., S. 
kurtzianum Bitt. et Wittm., S. leptophyes Bitt., S. sparsipilum (Bitt) Juz. et Buk.) 
и Yungasensia (S. yungasense Hawkes) обнаружен маркер Gro1-4-1 гена Gro1-
4. Маркер TG689, ассоциированный с геном H1 и распространённый у сор-
тов картофеля российской селекции [8], у нематодоустойчивых образцов ди-
ких видов отсутствовал.  

Особый интерес для практической селекции представляют межвидо-
вые гибриды картофеля, с групповой устойчивостью к болезням, у которых 
выявлены ДНК маркеры соответствующих Rpi генов. Более 60 клонов меж-
видовых гибридов с комплексом хозяйственно ценных признаков, устойчи-
вые к фитофторозу, YBK и золотистой картофельной нематоде и несущие 
ДНК маркеры Rpi генов, генов Rysto и Ryadg, а также гена H1, рекомендованы 
как родительские формы для создания конкурентоспособных отечественных 
сортов картофеля [9]. 

Благодарности: Работа поддержана грантом РФФИ № 18-016-00138. 
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Несовершенный гриб, патоген Cochliobolus sativus – (Bipolaris 
sorokiniana (anamorph) (Sacc) Shoemaker) это один из наиболее широко рас-
пространенных патогенов, вызывающий различные болезни, в числе кото-
рых темно-бурая пятнистость и корневые гнили. Определение генетиче-
ских локусов, ассоциированных с устойчивостью ячменя к этим болезням, 
важно для разработки диагностических ДНК-маркеров для селекции устой-
чивых сортов ячменя. Целью настоящей работы является выявление гене-
тических локусов, ассоциированные с устойчивостью как проростков, так 
и взрослых растений ячменя к изолятам C. sativus на основе оценки Сибир-
ской коллекции ярового ячменя.  

Ключевые слова: Hordium vulgare, QTL, Cochliobolus sativus. 
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