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Мотивация и цель: Самобесплодность черешни требует подбора для производственных садов 
перекрестно опыляемых сортов с одинаковыми сроками цветения и приводит к невозможности 
закладки насаждений моноблоками, является существенным минусом для производства (3). В 
работе проведен молекулярный скрининг сортов и гибридов из коллекции Крымской опытной 
селекционной станции - филиала ВИР с целью идентификации наиболее часто встречающихся у 
черешни аллелей S гена.  
Методы и алгоритмы: В анализ включили 58 сортов черешни, кроме того, были проанализированы 
49 гибридных генотипов. Использовано два независимых подхода: ПЦР с аллель-специфичными 
праймерами PaS1, PaS2, PaS3, PaS4, PaS5, PaS6, PaS7, PaS9, PaS10, PaS12, PaS13, PaS14, PaS16, и 
ПЦР с консенсусными праймерами PaConsI, PaConsII (1, 2). 
Результаты: Проведенный молекулярный скрининг идентифицировал в коллекционном и 
селекционном материале Крымской ОСС наиболее часто встречающиеся у черешни аллели S3, S4 
и S9. Был определен также ряд других аллелей присутствующих у образцов коллекции. В 
дальнейшем полученная информация об аллельном составе будет использоваться для подбора 
сортов опылителей и селекционной работы Данная работа позволила выявить генотипы – носители 
ассоциированной с признаком самоплодности аллели S4 (4). Показано, что выбранные нами для 
получения гибридов самоплодные сорта черешни в 64% случаях дают искомое потомство с аллелью 
S4; высокий процент получения таких гибридов отмечен при применении сорта Skeena, что дает 
возможность характеризовать его как донор самоплодности. 
Заключение и доступность:  Использование методов молекулярного маркирования позволяет на 
ранних этапах выявлять потенциально самофертильные формы и тем самым во много раз ускорять 
селекционный процесс. 
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